
INC
LES GROUPEMENTS 
DE RECHERCHE  
EN CHIMIE



THÉMATIQUES
• Biochimie, biophysique et physico-chimie des 

assemblages protéiques
• Modélisation mathématique des processus 

d’assemblage
• Biomatériaux protéiques et protéo-inspirés, 

systèmes auto-assemblés biomimétiques
• Biologie structurale, modélisation moléculaire  

et simulation des assemblages

GDR MÉDYNA 
Mécanismes et dynamiques de formation des assemblages 
protéiques auto-organisés

OBJECTIFS

Les objectifs du GDR MéDynA sont :
– fédérer les équipes françaises qui s’intéressent aux 
mécanismes et à la dynamique de formation d’assem-
blages auto-organisés de protéines et d’assemblages 
auto-organisés mixtes (protéines-membranes, proté-
ines-acides nucléiques, peptido-mimétiques …) selon 
des perspectives et méthodologies très diverses ;
– bâtir un langage commun afin de bénéficier de toutes 
les compétences issues de la biologie, de la biophysique, 

Protéines artificielles obtenues par biologie combinatoire 
et évolution dirigée pour créer de la reconnaissance moléculaire 
spécifique. À droite, application à la morphosynthèse  
de nanocristaux. 
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de la chimie, de la physique et des mathématiques pour 
la compréhension et la maîtrise de ces mécanismes 
d’assemblages protéiques ;
– fédérer l’émergence de projets de recherche innovants 
et interdisciplinaires ;
– structurer un réseau national interdisciplinaire qui ser- 
vira aux chercheurs qu’ils soient en début de carrière (doc-
torant.e.s et post-doctorant.e.s notamment) ou établis. 

Fibres de protéine prion (PrPC) caractérisées par microscopie de force atomique couplée à la spectroscopie infrarouge (à gauche). 
Leur cinétique de désassemblage (droite). 
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Institut de chimie

160 CHERCHEUSES  
ET CHERCHEURS IMPLIQUÉS 
AU SEIN DE 35 LABORATOIRES

PROSPECTIVES
Le GDR MéDynA rassemble des chercheurs de multiples 
disciplines pour une compréhension globale de ce type 
de processus non linéaire, c’est-à-dire dont les produits 
ne découlent pas systématiquement d’un état précédent 
unique. Chacune des disciplines apporte son expertise :

LES BIOLOGISTES apportent les systèmes biologiques 
protéiques et leur richesse de possibilités d’auto-assem-
blages ainsi que les questions biologiques pertinentes ;

LES CHIMISTES ET LES BIOCHIMISTES apportent leur 
expérience pour la caractérisation expérimentale des 
assemblages qui peuvent être isolés et stabilisés : le(s) 
point(s) d’arrivée des processus d’auto-assemblage, 
et les intermédiaires dont la durée de vie peut être 
allongée grâce à la modulation des processus par les 
conditions expérimentales ;

LES BIOLOGISTES STRUCTURAUX apportent leur expé-
rience pour la caractérisation à l’échelle atomique des 
assemblages à l’équilibre et des intermédiaires de durée 
de vie longue ;

LES PHYSICIENS, PHYSICOCHIMISTES ET BIOPHYSI-
CIENS apportent leur expertise pour la caractérisation 
rigoureuse des processus physiques sous-jacents et 
la génération de modèles physiques prédictifs qui en 
rendent compte ;

LES MATHÉMATICIENS apportent la modélisation des 
processus, basée sur l’assimilation de toutes les données 
expérimentales obtenues par les autres disciplines, mais 
aussi la modélisation moléculaire à l’interface chimie/
biologie structurale.
MéDynA crée une communauté scientifique multidis-
ciplinaire autour des mécanismes et de la dynamique 
des assemblages de protéines afin d’en comprendre et 
d’en maîtriser la formation aux niveaux moléculaire et 
physicochimique. Pour les jeunes chercheuses et cher-
cheurs, mais aussi pour les seniors, ce sera le point de 
départ pour la création d’un réseau national autour de 
cette thématique et de la découverte de l’importance de 
travailler avec les scientifiques de différentes disciplines  

sur un problème commun. Cet apprentissage des autres 
disciplines ainsi que les rencontres et discussions lors des 
réunions plénières permettent de créer des liens entre 
des chercheurs qui ne se croisent pas naturellement pour 
permettre l’émergence de nouvelles collaborations. La 
richesse des échanges dépendra principalement de la 
volonté des scientifiques d’aller vers des domaines qui 
ne leurs sont pas familiers.

DÉFINIR UN LANGAGE COMMUN ENTRE LES 
SCIENTIFIQUES DE DIFFÉRENTES DISCIPLINES
Pour que les discussions scientifiques soient construc-
tives, MéDynA souhaite bâtir un langage commun pour 
que ses membres bénéficient de toutes les compétences 
pour appréhender le défi principal du domaine : avancer 
dans la maîtrise de ces mécanismes d’assemblages. 

Directeur 
Stéphane Bressanelli (I2BC Paris-Saclay) 
stephane.bressanelli@i2bc.paris-saclay-fr 
https://medyna.cnrs.fr

CONTACT

Capsides virales auto-assemblées. Les détails moléculaires 
régissant l’assemblage peuvent être suivis jusqu’à l’échelle 
atomique notamment par RMN, cristallographie aux rayons X 
et cryo-microscopie électronique. 
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MéDynA Mécanismes 
et dynamiques de formation 
des assemblages protéiques  
auto-organisés

mailto:stephane.bressanelli%40i2bc.paris-saclay-fr%20?subject=
https://medyna.cnrs.fr/



